
CBRC タンパク質アノテーションワーク
フロー

http://tgweb01.cbrc.jp

• ユーザのタンパク質機能・構造推測の支援をします

• 一度の操作で比較的短時間に様々な予測を行います

• 結果比較解析が容易です

• メジャーデータベース（NCBI, SwissProt等）から有用なアノテーション情

報が得られなかった場合、このワークフローによる様々な予測手法から
新たな情報が得られます
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Example Results 
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